XVIlI CONGRESSO CBNA PET
16 e 17 de maio de 2018 - Expo D. Pedro - Campinas, SP - Brasi|

EFEITOSDA MICROBIOTA NASCONCENTRACOESFECAISDE ACIDOS GRAXOS
DE CADEIA CURTA EACIDO LATICO DE GATOSADULTOS

ANDRESSA R. AMARAL?, PATRICIA M. OBA?, JOAO P. F. SANTOS?, ADRIANA AQUINO?, ALMIR J.
FERREIRA?, MARIO J. DE AVILA-CAMPOS!, WELINGTON L. DE ARAUJO?, JULIO C. C. BALIEIROY,
ARCHIVALDO R. JUNIOR?, MARCIO A. BRUNETTO!

1Faculdade de Medicina Veterinaria e Zootecnia- FMVZ/USP, Sao Paulo e Pirassununga-SP, Brasil;
Faculdade Max Planck, Indaiatuba-SP, Brasl|
Contato: andressa.rodrigues.amaral @usp.br

Resumo: O conhecimento dos produtos fermentativos da microbiota intestinal € de suma importancia para
as pesguisas na area de nutricdo, uma vez gque estes contribuem para a manutencéo de sallde e prevencéo de
doencas em humanos, cées e gatos e podem ser modulados por meio da dieta. Este estudo objetivou
determinar a influéncia da abundancia de determinados filos, ordens, familias e géneros bacterianos na
producao de acidos graxos de cadela curta (AGCC) totais, acido latico, propionato, butirato e acetato. Para
este fim, aliquotas de fezes foram coletadas de 19 gatos adultos sem raca definida a fim de determinar a
concentracéo de AGCC e a composicao da microbiota fecal por meio da técnica Illumina. Os resultados
foram analisados por meio de Modelo Linear Misto e foi utilizado o procedimento PROC MIXED do
programa SAS. O aumento de Fusobacteria, Erysipelotrichales, Fusobacteriales, Peptostreptococcaceae,
Catenibacterium, Bifidobacterium e Fusobacterium favoreceram a producéo de AGCC totais e acido lético.
Conclui-se, portanto que a modulacéo da microbiota em favor do crescimento dos microrganismos
supracitados segja potencialmente desgavel.
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EFFECTSOF FECAL MICROBIOTA ON FECAL CONCENTRATIONS OF SHORT -
CHAIN FATTY ACIDSAND LACTIC ACID IN ADULT CAT

Abstract: The acknowledgment of the intestinal microbiota fermentative products is of maor importance
for research in the field of nutrition, since these contribute to the maintenance of health, prevention of
diseases in humans, dogs and cats and can be modulated through diet. This study aimed to determine the
Influence of the abundance of certain phyla, orders, families and bacterial genera on the production of total
short chain fatty acids (SCFA), lactic acid, propionate, butyrate and acetate. For this purpose, faecal
aliquots were collected from 19 adult mongrel cats in order to determine the concentration of SCFA and
fecal microbiota composition by means of the [llumina technique. The results were evaluated through the
Mixed Linear Model and the PROC MIXED procedure of SAS. The increase of Fusobacteria,
Erysipelotrichales, Fusobacteriales, Peptostreptococcaceae, Catenibacterium, Bifidobacterium and
Fusobacterium favored production of total SCFA and lactic acid. It is concluded that the modulation of the
microbiotain favor of growth of the abovementioned microorganismsis potentially desirable.
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Introducao: O estudo da microbiota intestinal ganhou representatividade na comunidade cientifica na
ultima decada (DENG; SWANSON, 2015). Animais de companhia, nao dependem da microbiota intestinal
para a obtencao de energia, porém a sua estabilidade e as relagdes ecol0gicas com o hospedeiro sao
relevantes na manutencédo da saude, visto que séo responsaveis pela producdo de metabdlitos
potencialmente nocivos ou benéficos ao animal (DENG; SWANSON, 2015; SUCHODOLSKI et al., 2016).
Uma vez que a microbiota € influenciada pelos nutrientes alimentares (L1 et al., 2017), o estudo desta e de
suas respectivas contribuicdes na producéo de determinados metabdlitos € de grande importancia visto que
viabilizam os estudos com foco na modulacao do seu crescimento atraves da dieta. Este estudo objetivou
determinar a influéncia da abundancia de determinados filos, ordens, familias e géneros bacterianos na
producao de acidos graxos de cadela curta (AGCC) totais, acido latico, propionato, butirato e acetato.

Material e Métodos. Foram incluidos 19 gatos adultos sem raca definida (SRD), machos e fémeas, com
Idade média de 6,2 + 0,54 anos. Para a determinacdo da concentracao de acidos graxos de cadela curta as
amostras de fezes foram coletadas em no maximo 15 minutos apos a defecacéo e analisadas por meio do
método descrito por GETACHEW et a. (2002). O &cido latico foi mensurado atraveés de espectrofotometria
a 565nm segundo metodologia descrita por PRY CE (1969). Ja a determinacéo da microbiota fecal foi
realizada pela tecnica de sequenciamento Illumina. Para extracao do DNA, foi utilizado o kit comercial
QIlAamp DNA STOLL Mini Kit (QIAGEN, Alemanha). O sequenciamento foi realizado no MiSeq
(Ilflumina Inc., EUA), com o “Kit MiSeg Reagent kit v2 (500 ciclos)”. O produto final foi analisado pelo
software Mi1Seq Reporter, com a opcao Metagenomics. A caracterizacao da comunidade microbiana por
meio da analise do sequenciamento por MiSeq Illuminafoi realizada de acordo com PYLRO et al. (2014).
A influéncia das abundancias observadas nos diferentes Filos, Ordens, Familias e Géneros de cada animal
nas concentracoes dos AGCC foram avaliadas por meio de Modelo Linear Misto com a co-variavel sendo a
porcentagem observada do microrganismo, além dos efeitos aleatorios de sexo, classe de idade (utilizado
como critéerio de blocos) e residuo. Para essas analises foi utilizado o procedimento PROC MIXED do



programa Statistical Analysis System, versao 9.4 (SAS, 2011).

Resultado e Discussao: Os grupos Fusobacteria, Fusobacteriales, Catenibacterium e Fusobacterium
apresentaram efeito positivo na producao de acetato, propionato e acido latico; o género Bifidobacterium
apresentou efeito positivo na concentracao de propionato; a ordem Erysipelotrichales e a familia
Peptostreptococcaceae apresentaram efeito positivo na concentracao de acido latico. De acordo com
ROBERFROID et al. (2010) o aumento de AGCC (acetato, propionato e butirato) e acido latico,
desfavorece a colonizag&o de patogenos intestinais sensiveis ao pH mais acido. O butirato, de acordo com
OREL et al. (2014), desempenha papel importante na nutricao dos enterocitos e € imprescindivel para a
manutencao dos mecanismos de correcao de injuria tecidual e reducédo da inflamacao. Os grupos
bacterianos que, por sua vez, apresentaram efeito negativo e indesejavel foram: Peptococcus - efeito
negativo na concentracéo de acetato e AGCC totals, Dialister e Eubacterium resultaram em efeito negativo
na producao de butirato; Rhizobiales, Sphingomonadales e Actinomycetales - efeito negativo sobre o
propionato; Parapreevotellaceae, Leuconostocaceae e Succinivibrionaceae - efeito negativo na producéo de
acido latico; Actinobacteria, Propionibacteriaceae e Moraxellaceae com efeito negativo na producéo de
acetato, propionato e AGCC totais (Tabela 1).

Tabela 1. Efeito dos grupos bactenianos na producio de acetato, propionato, butirato, dcido latico e dcidos graxos de cadeia curta totais

Apetato Proplonats Butirata Acido litico AGCC totals
Fila Efeito EF Frob, Efeito EF Prob. Efeita EF Proh. Efeito EF Frob. Efeito EF Prob.
Aptinobacteria 4 07 1,95 00388 -2 84 1,06 00321 .27 089 07693 S 1,21 04453 3,08 3,35 0 04668
Fusobactena 21,50 B3 00418 12 &3 437  0,0213 -1,68 3835 06726 1633 1,62 0, 0002 120 1333 0,0717
Orrdem Efeito EF Prob.  Efefto EP Prob.  Efeita EP Prob. Efeita EFP Prah. Efeita EP Prab.
Actinomycetales -123 84 54,07 0056 6366 23,17 0029 -13.99 28,38 0,637 -3, 0} 27,77 0918 -199.38 95,55 0075
Erysipelotrichales 4,08 3,58 0,293 2,32 143 0.120 2,69 135 {0,088 5,96 2,08 0036 4 40 .21 0,502
Fasobactersales 2038 T.76 0,034 11,49 295 0, (x5 ), 30 408 {289 16,68 1,01 < (001 31,16 1398 0,051
Fhizobiales -36520 16104 003 16943 7004 0045 -89 83,37 0,497 -2.4] 5.2.08 0,509 -J06. 45 28302 0,073
Sphmgomonadales 140028 60232 0031 60504 230TE 0032 0 -XMO3 319 TT 0303 L0240 31449 0834 253311 10637 0,083
Familia Efeito EF Froh, Efeito EF Prob. Efeito EF Proh. Efeito EF Froh. Efeito EF Proh.
L eucomostiocaceas 142,79 X665 0637 8022 9168 0474 2202 201,71 0693 61,06 0,67 0,007 315,02 j38.92 0618
Moranellaceas 14235 2528 0030 7538 1680 0045 =22 65 804 0,129 - 81 213 0,534 240 39 3345 009
Pasapreevotellaceas 47,67 1718 0,928 -4.11 H0,TT 0.8 8,30 27797 ORTS  -131TT] 200,04 0005 §2.80 1518,76 0934
Peplostraptoc occacess 702 5,06 0,428 3,97 212 0,383 1,14 1,38 0, 558 0,52 0,13 0025 12,14 10,06 0441
Propionibaclesise pas 25097 BS 45 0027 -15019 4199 0012 TE 46 45,24 0314 =426 24 142,19 0025
Sucoimrnibricnacess = ) 11,70 0,543 -3,84 1,00 0,607 0,33 247 0, 892 13,17 3,60 0,019 -0 26 19,14 0,649
(rénero Efeito EF Prob, Efeito EF Prob.  Efeito EP Prob. E feito EFP Prob, Efeita EF Prob.
Bifidohacterim 15,78 10,04 0,160 0,05 0,05 0,085 0,04 478 RS 2,74 4,73 0,588 24 14 17,63 0213
Catenubactenam 17,56 6,93 0,039 8,19 2,59 0,09 0,88 336 0, 20 2534 2,43 0, 0001 26,48 12,19 0 (56
Dhalister 15,67 244 0,141 3.93 4 25 0384 B.75 302 0,023 & 02 6,54 0399 3095 15,55 0,087
Evbacterium 1,81 3,53 0,751 37 L8 0514 -3,33 137 0, 0 - 3,73 0,182 0,14 PAB 0559
Fuschacternsm 103,06 38,07 0,030 60,13 15,82 0,007 -3,02 20,60 0,288 67,63 17,14 0,011 136,73 TO,01 0,060
Levcomoaton -53,%1 8348 0348 -1531 4206 0678 -39 24,93 LB 41,29 43,06 0382 -138,19 134,51 0,338
Pepiococcus -33,22 1434 0,044 =14 06 6,14 0,055 1549 7,50 0,078 -1, 40 4,82 0,845 53,76 24,18 0034

EP = grro padrio; Prob. = probabilidade; AGCC = deidos pravos de cadeds eurts

Conclusao: A presenca de Fusobacteria, Erysipelotrichales, Fusobacteriales, Peptostreptococcaceae,
Catenibacterium e Bifidobacterium e Fusobacterium influenciaram de forma positiva na concentracao de
AGCC totais e acido latico. Tais achados evidenciam o aumento desgjavel destes microrganismos.
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